Programmation nutritionnelle du microbiome au début de la vie : impact d'un régime alimentaire maternel enrichi en acides gras a chaine
moyenne et en huiles essentielles sur la modulation intestinale chez les porcelets
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APPROCHE DE RECHERCHE

CONTEXTE

= Le microbiote des truies évolue durant la gestation et la mise-bas et B. Déroulement de ['etude

Acides Gras a chaines moyennes/Huiles essentiels (MCFA/EO) : Le groupe MCFA/EO
comprend l'acide caproique (C6:0, acide hexanoique), |'acide caprylique (C8:0, acide
octanoique), I'acide caprique (C10:0, acide décanoique) et I'acide laurique (C12:0, acide
dodécanoique), Huile essentielle (carvacrol/thymol, a-pinéne et cinnamaldéhyde).

Acides Gras a chaines

peut étre modulé par l'alimentation. : :
moyennes/Huiles essentiels

" Cette modulation influence la transmission verticale du microbiote

vers les porcelets a la naissance.
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une meilleure croissance.
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